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Testablaut und Einsendung







Gemeinsame DMNA-Matches, wahrscheinliche Bez

Wahrscheinliche Beziehung zu V. 5.
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Wichtige Begritfe

Matches = Ubereinstimmungen mit einem anderen Test (egal wie
hoch)

cM = Centimorgan (Anteil der gemeinsamen DNA mit DNA-
matches)

MRCA = most recent common ancestor (der jungste gemeinsame
Vorfahre)

NPE = non-paternity event (offizieller Vater ist nicht der biologische
Vater)

Autosomaler Test/Y-Test



Warum werden Tests gemacht ¢

Welche Erwartungen habe iche

- einen bestehenden Stammbaum erweitern/erganzen und/oc
bestatigen

- durch den Test einen Stammbaum erstellen
(Adoptionen/Findelkinder/Samenspende)

- unbekannte Personen finden/"tote Punkte” Uberwinden

- lebende Verwandte finden (Auswanderer?)

- aus welchen Regionen stammen meine Vorfahren
(Herkunftsanalysen/Ethnizitatenschatzungen)

- welcher Haplogruppe habe ich (Y-DNA)

- Gesundheit, Ernahrung, Veranlagung, Diagnostik (medizinische Zwecke)
- Vergleiche mit “alter DNA” (Skelettftunde/Neandertaler)



Warum mochte ich keinen Test machen®e

Welche Bedenken habe ich ¢

- Datenschutz gewabhrleistet ?

- stimmen die Ergebnisse Uberhaupt ?

- ist mein DNA-Ergebnis fur Andere sichtbar ?

- wer kann mich kontaktieren ?

- werden auch gesundheitliche Daten ausgewertet (Folgen ?)



Filtern nach! g Nicht angesehen 21 Gemeinsame Vorfahren E] Notizen % StammbBume v O Suchen | Sortieren
Gruppen o Alle DNA-Matches (6.630)

Mahe Verwandts - Verwandts 4. und 5. Gradea

ar sngar
Erweiterte Verwandtschaft
Robert Bruce . Sétant Entfernt verwandbe Matches .
E b .

Ist da.
Was nune

Vickie Brown 3 28 Kei e n Stammbaum

timothy p V - Gre ifent ) mmbaum
hunter jr i 3

Jamie Turay 3 t mmbaum

Ohne Zuordnung




i Liste 9 Karte

Filtern mach: & Nicht angesehen ¢ Gemeinsame Vorfahren MNachricht geschickt Notizen =1 Stammb3ume )

Gemeinsame DNA v Gruppen ¥ Verwandtschaftsverhaltnis o

Datum
Name des Matches

Auch dhnliche Nachnamen

Geburtsort in den Stammbaumen von Matches
Abbrechen

Geburtzort in den Stammbaumen von Matches




sie und W

Erwartete Verwandtschaftsbeziehung: Verwandte 4.-7. Grades
Gemeinsame DMA: 32 M in 2 Segmenten

@ Gruppen hinzufiigen/bearbeiten

Motiz hinzufigen

Stammbaume Abstammung Gemeinsame Matches

Geschatzie
Verwandtschaft



Relationship

DNA

2300 - 3900 32% 54%
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0% - 1.52% Group G
unb 1%

Full Sibling

50%

Half Sibling
Aunt/UnclefNiece/Nep hew
Double First Cousin
Grandparent/Grandchild

First Causin (1C)
Half Aunt/Uncle/Niece/Nephew
Great-Grand parent/Great- Grand child
Great-Aunt/Uncle/Niece/Nephew

First Cousin Once Remoyed (1C1R)
Half First Cousin (2 1C)
Half Great-Aunt/Uncle/Niece/Nep hew

Second Cousin (2C)
First Cousin Twice Removed (1C2ZR)
Hall First Cousin Once Remaoved (21C1R)

Second Cousin Once Remayed (2C1R)
Half Second Cousin (Y2 2C)
First Cousin Three Times Removed (1C3R)
Half First Cousin Twice Remoyed (2 1C2R)

Third Cousin (3C)
Second Cousin Twice Removed (2C2R)

Third Cousin Once Remoyved (3C1R)
Other Distant Cousins

Parent - Child

Ancestry, FTONA and GEDmatch
(HIR only)
23ande
{FIR included)

3/4 Siblingstas

~10% of 3Cs will not share DNA™

~50% of 4Cs will not share DNA™

Verwandat
schaftsbe-
Zlehungen



Herkunftsschatzung ancestry

ISLAND

T Sy P B

FINNLAND

1
LET.TLAND

LITAUEN

WEISSRUSSLAND
POLEN

IRLAND

UKRAINE

MOLDAWIEN

SLOWENIEN

BOSNIEN UND
HERZEGOWINA

Ihre DNA stimmt am meisten mit DNA aus
diesen 3 Weltregionen lberein
Wirvergleichen Ihre DNA mit unserer Referenzgruppe, die DNA-

Analysen aus aller Welt enthalt. So stellen wir fest, mit welchen
Gruppen lhre DNA am meisten Ubereinstimmt.

Wie berechnen wir das?

® Schweden und Danemark 65%

Ihre Bevolkerungsgruppe mit einer Verbindung zu dieser
Herkunitsregion &

#® Danemark
& West- und Sidjitland

‘# Jiitland, Seeland, Finen, Lolland und Falster

@ Deutschsprachige Regionen Europas 34%

Ihre Bevolkerungsgruppe mit einer Verbindung zu dieser
Herkunitsregion &
* Die nordwestdeutsche Kiiste

* Schleswig-Holstein

@ Baltische Staaten 1%




Herkunftsschatzung FTDNA (2021

Origins

Uncover the unique genetic assemblage that
has been passed down to you from your
ancestors, and see to which of our 90
reference populations from ... Read more
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Herkunftsschdtzung MyHeritage (2018

@)MyHeritage Startseite Stammbaum Entdeckungen DNA Forschung
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5 Merkmzle

Alle Merkmale

Auswertung aller >40 _
Merkmale Entschlossenheit Erholung der

_ _ Herzfrequenz
Sichere dir den dauerhafien

Zugriff auf deine vollstandige

Merkmalsauswertung. “ F

Tugriff erhalten
Wenigar Wahrechemlichar Wienigsar Wahrechsanlichsar urchechnittlich
wahracheiniich wahracheinlch
Schnellere Erbalung
Mehr Entachloesenheit Von Natur aus nicht besonders
kraftig

Morgenmensch Mittagsschlaf
oder Nachtmensch

H
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wahrachainiich

MNachtmenach
Halt Mittageschilaf
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Ruud
Alter: 70-79 Jahre

on: Miederlande :

S e Kontaktieren
T verwaltet stammbaum ansehen

1

Gut oder

schlecht




DNA-Painter (Bettinger-Tabelle

For MUCH more information (including histograms and company breakdowns) see: goo.gl/Zi1EcJQ

The Shared ¢M Project — Version 3.0
August 2017 I : T —
. [ How to read this chart: Great-Great-Great- GGGG-
Blaine T i z Grandparent Aunt/Uncle
www. 'l - cGencalogist.com Rclilll()ll.\hlp
Aunt/Uncle Average
1750 - Range (low-high) Great-Great-Grandparent Au:.;:/;[(‘;.;ch-

CC 4.0 Attribution License
1349 - 2175 = .
19 (99% Percentile)
N Great-Great
Great-Grandparent »
- Aunt/Uncle Other

164 — 1486 Relationships
Half Great- Great
Aunt/ Uncle Grandparent Aunt/Uncle

1766
1156 - 2311

Parent
3487

3330 ~ 3720

Half 2¢ Half-Sibling Sibling
17 1783 2629
9~ 397 317 - 2312 2209 ~ 3384

Half 3c1R Half 2¢1R
42 73
O - 165 o - 341 g

Half 3c2R Half 2c2R Half 1C2R Nieou/Naphevw || Grandehild

34 61 145 - 910 1766
o - 96 © - 353 37 — 360 : 2=y = 2108 1156 — 2311

Half GG Great-Great-
""‘;‘_‘33" Niece/Nephew || Nieco/Nephew
37 18~ e

O~ 191 ’ 191 — 885
Minimum was automatically set to 0 ¢M for relationships more distant than Half 2C, and averages were determined only for submissions in which DNA was shared




.So sieht DNA aus ¢

rs2009365,"15","72610849","TT"
rs11072355,"15","72613485","--"
rs2912226,"15","72616842","CC"
rs4776593,"15","72628804","CC"
rs12441854,"15","72633931","GG"
rs11629508,"15","72635829","CC"
rs2288259,"15","72637960","CC"
rs1800430,"15","72639003","TT"
rs12915032,"15","72644661","AA"
VG15512025,"15","72645445" "GG"
rs4777505,"15","72668539","CC"
rs3743230,"15","72669077","TT"
rs10152810,"15","72695240","AA"
rs12916185,"15","72701025","AA"
rs16956917,"15","72701777","CC"
rs4776596,"15","72713958","GG"
rs2706460,"15","72748728" "--"
rs2592051,"15","72757393","TT"
rs10468053,"15","72769627","TT"
rs35150214,"15","72771648","GG"
rs11632652,"15","72777217","TT"
rs12595243,"15" "72783167","AA"
rs4777513,"15","72800853","AA"
rs1374092,"15","72808428" "TT"
rs8038734,"15","72811402","AA"
rs1562250,"15","72818047","GG"

MyHeritage_raw_dna_data Microsoft BExcel-CSV-Datel 6.391 KB Nein 23.115 KB




/usammenarbelt ist moglich

E-Mail-Adresse oder Benutzermame

Ansicht: Testergebnisse anzeigen

Mitarbeit - Testergebnisze ansehen, Notizen hinzuflgen,

Matches markaeren.

#  Betreuung - Testdetails ansehen und &ndern, Machnchten mit
anderen Benutzermn austauschen.

izs Einladung verschicken | Abbrechen




So kann es auch aussehen...

Filtern nach: # Micht angesshen &5 Gemeineame Vorfehren

Gruppen

Entfernte Familie

Sharon Sophie Verwandte 4.-7 Grades
Dorra 43 cM | = 1% gemeinzame DMNA
Seite von Elternteil 1

[E keine gemsinsamen matche, SB privat

Roger Verwandte 4.-7. Grades
' Youngblood 38 cM | = 1% gemeinsame

‘ DMNA
Ohne Zucrdnung

&1 Privaters
E Perzor

®F Offentlicher
2 Personen

2 Suchen | Sortieren -
o Alle DNA-Matches (12.250)

Mahe Verwandts - Versandts 4. und 5. Grades
odear enger

Entiernt verwandte Matches (12722

Salbat definiarter Centimorgan-Barsich

ch-Wert eingsben chM-\Wert eingeben

Mimdrigsies Wart 5 ol Hochster Weart: 5330 oM




Herkunftsschatzung ancestry

el Al el LA

Analy=en aus aller Welt enthalt. So stellen wir fest, mit welchen
Gruppen lhre DNA am meisten dbereinstimmt.

Wie berechnen wir das?

® Deutschsprachige Regionen Europas 56% >

lhre Bevilkerungsgruppen mit einer Verbindung zu dieser
Herwnftsregion O

® Mittel- und Norddeutschland >

# Die nordwestdeutsche Kiiste >
® Schweden und Danemark 4%
@ Jiidisch 12% >
® Osteuropa und Russland 9% >
@ Baltische Staaten 4% >
#® England und Nordwesteuropa 2% >
@ Schottland 2% >
® Morwegen 1% >

enschutz und mehr



Mitglied seit
25. Nov. 2017

Verwandtschaftsbeziechung laut DNA zu An Si (Sie)

Ann Koegel

CaNachricht Verwandte 2.-4. Grade

Letzte Anmeldung Gemeinsame DNA: 207 cM in 7 Segmenten e
Vor 3-11 Monaten

© Familiengeschichte

n PRIVATER DURCHSUCHEARER STAMMBAUM
Madigan Family Tree Personen:
Aufzeichnungen:
Medien:

8 DNA-Zusammenfassung
Abstammungsmix
Anteil 10 %

Deutschsprachige

Reginnen Furnnac
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Verwandtschaft
von Ann und




Vermandtschaflsbeziehung laut DNA zu An Si

Brooklynn Holtz
Westervite, Deloware, Ohio, USA  Aler: 30-39

Verwandte 5.-9. Grade

Gemeinsame DNA:8cMin1 qmemen <}

| harve jong enjoyed close relationships with my
mother’s side of the tarmily fHammond and beyond
and would e 10 exdend that 10 the rest of my tamily

b X T In 2008 | becarrs about
e e © Familiengeschichte
workd of ancestry!

Spriche: Englisch Stammbiume

0o v Brokaw - Hammond Holtz - Montgomery
6.789 Personen; 329 Personen; 137 Aufzeichnungen;
Matglied sext Letzte Anemneldung 4 311 Aufzeichnungen, 2.394 Medien 159 Medien

22 Mai 2008 Vor 3-11 Monaten .
Fojtik-Ray Family Tree Swain

142 Personen; 118 Aufzeichnungen; 1554 Personen;
Erfahrungen in Familiengeschichte 29 Medien 1573 Aufzeichnungen; 53 Medien
Mt Grunderishrungen
Forschungen fast thglich

Forschungsinteressen
Hughes
Southermn, Ohio, and, Northern, Kentucky USA

Pautsen
New York, USA

Stirman Do 1hast Saser Savie sohe ureasen oy s ~Rcr
New York, USA —prort

Al [4) erwonert

Bietet Hilte an ()

Brooksynn Holtz it beres, andere Ancestry-
Mitghedar bai ihren Forschungen u
urterstutren

@ Fotos machen

Foaos von Gerabstenen auf Friechdfen in
Oar Nahe des anderen Mitgheds oder von
Gebiuden und Wahvzeichen machen

M Aufzeschnungen suchen und senden
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Ehspariner und Kindar~

4§ Keratin LM SKIRDE
; Pazcal SKIRDE
T

2 Corvin SKIRDE
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< Varwandtan hinzufugen
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&7 “orishranpaar Etagamann'lambreohk
= -

& ‘vorfshrsnpaar Etagemennlambreonht

Salina Ree
Crurham

3 ‘arishranpaar Stagesmann/lambraohi?
Crawid Patrick

' Lambert
3 warishranpaar Etagemannilambreoht

Trawvia Hamiltom

e
a

—
& varishrsnpasr Stagemann/lambraoht?

Amber Bush

-
& ‘varlshranpaar Etagemannlambraaht

Cousine 4. Grades oder
Helbnichte 4. Grades

32 oM | = 1% gemsinsams
DIfA

Chre Zucedrung

Cousin 4. Gradaz gder
Helbnedfs 4. Grades

25 oM | = 1% gamairsams
]

Chne Zucrdrung

Helbnichts 4. Grades odar
GroBnichts 4. Gredas

25 oM | = 1% gamainsama
DifA

Chre Zucedrung

Helbaribel 4. Grades odar
Cousin 4. Grades

oM | = 1% gamairsema
DMA

Chres Zucedrung

Halbnafe 4. Gradas odar
Grolnedfs 4. Grades

2 oM | < 1% gemainsams DHA
Chne Zucrdnung

Haelbnichte 4. Grades cdar
GroBrichis 4. Gredes
21oM | = 1§ pemaineems
DMA,

Chne Zucrdrung

& Offantlicher varkniipfier Stammbeuam

B8 Parsoran

& Offantlichar varkniipfer Stammbeuam
47 Perzansn

a Kaine Veronipfung zum Stammbeum

& Offantlichar varkniipfer Stammbeuam

1. 283 Parsonan

¥ Keins Stammbsuma

& Offantlicher varkniipfer Stammbeam
12 Parzanan

HKanren Sladiass Person®

Ja Mehr erfahren

Hanren Siadiase Pearzon®

Ja Mehr erfahren

Kanren Sla diass Persan®

Ja M=hr erfahn=n

Hanren Siadiase Pearzon®

Ja Mehr erfahren

Hanrssn Sie diass Person?

J

Hanrssn Sie diass Person?

Ja M=hr erfahn=n
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¢
A

o Erika
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10381064 i




Kit Number Status Kit Name Kit Privacy
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FOr
Fortgeschrittene:

Der Chromosomenbrowser,
zeigt an, auf welcher Position
des Chromosoms die
Ubereinstimmung liegt.

L o = R o 1 B o o B L I



Wer es genau wissen
mochtel

Comparing Kit H270060 (*H.M.) [Migration - F2 - H] and Kit AQ1428629 (Roslyn Armbrust) [Ancestry]

segment threshold size will be adjusted dynamically between 200 and 400 SNPs

Minimum segment cM to be included in total = 3.0 cM
Mismatch-bunching Limit will be adjusted dynamically to 60 percent of the segment threshold size for any given segment.

122.451.829 | 131.104.359
6.2
31

27.860.447 | 30.354.303 _ 355
13.880.290 | 16.908.786 135

Total Half-Match segments (HIR) 21ch (0.585 Pct)
5 shared segments found for this comparison.
394291 SNPs used for this comparison.

2.419 Pct SMNPs are full identical




Haplogruppe

U175
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E-MA706/L485 E '|
/M191




HG "J 1" (Y-DNA)
2 -10%

10 - 30%
30 - 60 %
60 -100%




F999713
F999714
F999715
F993800
F993801
F993802

Mezmalskaya, Adugia, RAussia, 2%y, Neandertal
Windija 33.16, Croatia, 38ky, NHeandertal
Vindija 33.25, Croatla, ™40ky, Neandertal
Rathlinl, Ireland, 2.0ky cal BC

Rathlind, Ireland, 1.8ky cal BC




Was kann ein DNA-Teste

» - einen bestehenden Stammbaum erweitern/erganzen und/oder bestatigen

» - durch den Test einen Stammbaum erstellen
(Adoptionen/Findelkinder/Samenspende)

» - unbekannte Personen finden/"tote Punkte” uberwinden
» - lebende Verwandte finden (Auswanderer?)

» - aus welchen Regionen stammen meine Vorfahren
(Herkunftsanalysen/Ethnizitatenschatzungen)

» - welcher Haplogruppe habe ich (Y-DNA)
» - Gesundheit, Ernahrung, Veranlagung, Diagnostik (medizinische Zwecke)

» - Vergleiche mit “alter DNA” (Skeletiffunde/Neandertaler)
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